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• vers parasites du tube digestif (de l’estomac au rectum)

• impactent le fonctionnement et la dynamique de leurs hôtes

• risques sanitaires, y compris pour l’humain (« zoonoses »)

modèles pour étudier divers processus écologiques, physiologiques et évolutifs

Les helminthes gastro-intestinaux (HGI) : c’est quoi ? 
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Anatrichosoma / Gongylonema / 
Protospirura / Mastophorus

Estomac

Intestin 
(1/3 antérieur)

Intestin 
(1/3 médian)

Intestin 
(1/3 postérieur)

Cestodes (Cest)
(ex. Catenotaenia, 
Hymenolepis, Inermicapsifer, 
Mathevotaenia, Raillietina, 
Skrjabinotaenia, Sudarikovina)

Acanthocephales
(Moniliformis)

Trichostrongles / Pterygodermatites / 
Spirurids

Aspiculuris
Syphacia

Heterakis
Trichuris

• Nématodes (vers ronds non segmentés)

• Cestodes (vers plats segmentés)

• Acanthocéphales (vers ronds segmentés)



Helminthes gastro-intestinaux et recherches au CBGP

Etudier les HGI dans différents contextes

 Rôle dans le succès d’invasion de rongeurs exotiques ?

 Liens changements globaux – biodiversité (– santé) ?

 Associations/interactions parasite-parasite ou parasite-
pathogène (intra-hôte)?
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Etudier les HGI dans différents contextes

Rôle potentiel des helminthes dans l’invasion de 

la souris domestique et du rat noir au Sénégal

 Rôle dans le succès d’invasion de rongeurs exotiques ?

 Liens changements globaux – biodiversité (– santé) ?

 Associations/interactions parasite-parasite ou parasite-
pathogène (intra-hôte)?
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La collection HGI / CBGP : un vrai besoin

• Accumulation d’échantillons au cours des projets / études depuis +20 ans stockage / standardisation

• Gestion et Traçabilité des spécimens (+ métadonnées) entrant au / sortant du CBGP



Un vrai travail d’équipe (depuis 2017) !

• Collecte des helminthes
• Reconditionnement des échantillons
• Digitalisation des informations BPM
• Stockage et mis à jour
• Analyses moléculaires

 Suite du travail depuis février 2022



Contenu de la collection / BPM

 5827 échantillons (1 échantillon = 1 morphotype = 1 ou plusieurs individus)
 Une vingtaine d’espèces identifiées (morphologie et/ou biologie moléculaire)
 ~50% nématodes,~35% cestodes, 2 – 10% (acanthocéphales, trématodes, non-identifiés)

 Sept pays africains (Benin, Burkina Faso, Guinée, Mali, Mauritanie, Niger, Sénégal)
 Divers environnements (villes, villages, agrosystèmes, forêts, savanes, etc.)
 Couverture temporelle (échantillonnage) : 2002 – 2019

 4116 rongeurs hôtes (~35 espèces, 17 genres)

Labo L2, Salle 0.10, Frigo RE004



Inventaire moléculaire (en cours)

* 500 séquences COI, 410 séquences ITS, 80 séquences NAD1

Saisie de séquences COI/ ITS et NAD
(générées entre 2014 et 2017)*

Mise en place base de données interne de référence (séquences COI VERIFIEES /VALIDEES)
pour identification moléculaire

Saisie des nouvelles séquences COI à 
partir des spécimens en collection

Tri/Rapatriement 
de séquences COI GenBank



Merci pour votre attention !


